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Purina Pirimidina

Fig. 34-1. Estructuras de purina y pirimidina con las
posiciones de los elementos numeradas de acuerdo

con el sistema internacional.
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Fig. 34-3. Principales bases purinicas presentes en los
nucleétidos.
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Fig. 34-2. Las tres principales bases pirimidinicas
que se encuentran en los nucleétidos.
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Fig. 34-10. Estructuras del dcido adenilico (adenilato; AMP) (izquierda) y del acido 2'-desoxiadenilico
(desoxiadenilato; dAMP) (derechal).
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Fig. 35-17. Catabolismo de las pirimidinas.
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Tratamiento de la Gota:

alopurinol
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Sulfas y Trimethoprim

Acci0on Farmacologica




SULFAS

Sulfonamida: estructura madre
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Sulfas: Compiten con el PABA para inhibir
la sintesis del DHF: Dihydropteroate synthase




Trimethoprim: inhibe a la DHFR







Concentracion requerida para inhibir la DHFR en un 50%

Pyrimethamine

Trimethoprim

RAT LIVER E. coli P. berghei

IC50 (nM) IC50 (nM) IC50 (nM)
700 2,500 ~0.5

260,000 5 70

GG 8th, p985. Original data from Ferone, Burchall & Hitchings, 1969




Combinacion de ambas drogas

E

:
J
Z
d
;
l
;

é

i




